DERS TANITIM ve UYGULAMA BILGILERI

Dersin Adi Kodu Yanyil T+U+L Tara (Z/S) Yerel Kredi AKTS
(saat/hafta)
Proteinler ve MBG 429 GUz-Bahar 03+00+00 Secmeli 3 5

Dinamik
Ozellikleri

Akademik Birim:

Molekduler Biyoloji ve Genetik

Ogrenim Tari: Orgln Egitim
On Kosullar Yok

Ogrenim Dili: ingilizce
Dersin Duzeyi: Lisans

Dersin Koordinatoru:

Dersin Amaci:

Bu dersin amaci proteinlerin dinamik 6zelliklerini tanitmaktir. Ayni zamanda, protein
katlanmasi, baglanma ve agregasyon (yigilma) dengesi ve kinetigi gibi protein yapisi
hakkinda temel yapisal 6zelliklere deginmektedir.Proteinlerin islevlerini regiile etmede kritik
bir rol oynayan bir yapisal 6zellik olan allosteri kavrami tanitilacaktir. Proteinlerin
hareketlerini anlamaya yardimci olan hesaplamali simulasyonlar ve bu simtlasyonlarda
kullanilan temel kavramlar ve modeller anlatilacaktir.

Dersin icerigi:

Ders, proteinlerin etkileyici hareket ve mekanizmalarina genel bir bakis ile baslayacaktir.
Bunu takiben, protein katlanmasinda denge ve katlanmanin ardindaki itici glcler ve diger
dinamik olaylar anlatilacaktir. Helix-coil (sarmal-yay) donudstmleri ve amiloid topaklanmasi
gibi kooperatif konformasyonel degisimler tartisilacaktir. Ardindan, protein dinamik
Ozelliklerinden en 6nemlisi olan allosteri kavrami anlatilacaktir. Dersin ikinci bolimunde
bilgisayar ortaminda modelleme ve simulasyon calismalarinin temelleri ve uygulamalari
tanitilacaktir. Son olarak, protein dinamigindeki kollektif hareketler elastik ag modeli ile
co6zUmlenecektir.

Dersin Ogrenme Ciktilari (OC):

e 1- Protein hareket ve mekanizmasi ile ilgili bilgi sahibi olmak

e 2- Protein katlanmasi, dengesi ve ardinda yatan itici kuvvetler hakkinda bilgi sahibi
olmak

¢ 3- Kooperatif konformasyonel degisimler hakkinda bilgi sahibi olmak

e 4- Proteinlerde allosteri hakkinda bilgi sahibi olmak

e 5- Bilgilsayarda simulasyon teknikleri ve konformasyonel analiz hakkinda bilgi sahibi
olmak

e 6- Molekuler Dinamik simUlasyonu yapabilmek

e 7- Kollektif hareketler ve elastik ag modeli hakkinda bilgi sahibi olmak

Dersin Ogrenme Yéntem ve

Teknikleri

iki ara sinav, bir final ve bir dénem projesi

HAFTALIK PROGRAM

Hafta Konular On Hazirlik
1 Protein Hareketleri ve Mekanizmasina ilgili konunun okunmasi
Giris
2 Proje hakkinda bilgilendirme Proje ile ilgili yazilim programlarinin
yuklenmesi
3 Protein katlanmasi, dengesi ve ardinda ilgili konunun okunmasi
yatan itici kuvvetler
4 Kooperatif konformasyonel degisimler ilgili konunun okunmasi
5 Proteinlerde allosteri ilgili konunun okunmasi
6 Proje hakkinda bilgilendirme Proje ustunde calisma
7 Bilgilsayarda simulasyon teknikleri ilgili konunun okunmasi
8 Ara Sinav 1 ilk 7 hafta boyunca anlatilan konularin

tekran




Konformasyonel Analiz

ilgili konunun okunmasi

10 Proje hakkinda bilgilendirme Proje Ustliinde calisma

11 Kollektif Hareketler ilgili konunun okunmasi

12 Elastik Ag Modeli ilgili konunun okunmasi

13 Proje hakkinda bilgilendirme Proje Ustliinde calisma

14 Ara Sinav 2 Son 5 hafta boyunca anlatilan konularin

tekrari

Kadir Has Universitesi'nde bir donem 14 haftadir, 15. ve 16. hafta sinav haftalaridir.

ZORUNLU ve ONERILEN OKUMALAR

Protein Actions: Principles and Modeling, by I. Bahar, RL Jernigan, KA Dill, Garland Science, 2017

DIGER KAYNAKLAR

Normal Mode Analysis: Theory and Applications to Biological and Chemical Systems, by Q Cui and I. Bahar, editors, Chapman &

Hall/CRC Press, 2006

DEGERLENDIRME SISTEMI

Yanyil ici Calismalan Sayi Katki Payi (%)
Katilim 14 2

Proje 1 25

Sunum/Juri 1 8

Ara Sinavlar/SozIu Sinavlar/Kisa Sinavlar 2 25

Final Sinavi 1 40

Total: 19 100

IS YUKU HESAPLAMASI

Etkinlikler Sayisi Siresi (saat) Toplam is Yiikii (saat)
Ders Saati 14 3 42

Proje 1 25 25

Sunum/Juriye Hazirlik 1 8 8

Ara Sinavlar/S6zlu 2 15 30

Sinavlar/Kisa Sinavlar

Final Sinavi 1 20 20

Toplam is Yiki (saat): 125




1 AKTS = 25 saatlik is yuku

PROGRAM YETERLILIKLERI (PY) ve OGRENME CIKTILARI (OC) iLiISKiSi

# PY1 PY2 PY3 PY4 PY5

PY6

PY7

PY8

PY9

PY10

PY11l

PY12

PY13

OC1

0C2

0C3

0C4

0C5

0OC6

0oC7

Katki Duzeyi: 1 Dustk, 2 Orta, 3 Yuksek
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