DERS TANITIM ve UYGULAMA BILGILERI

Dersin Adi Kodu Yanyil T+U+L Tara (Z/S) Yerel Kredi AKTS
(saat/hafta)
Biyoinformatik MBG 427 Glz 03+00+00 Secmeli 3 5

ve Sekans
Analizi

Akademik Birim:

Molekduler Biyoloji ve Genetik

Ogrenim Tari: Orgln Egitim
On Kosullar Yok

Ogrenim Dili: ingilizce
Dersin Duzeyi: Lisans

Dersin Koordinatoru:

Dersin Amaci:

Bu dersin amaci DNA, RNA ve protein verilerinin hesaplamali yontemlerle analizi ve bu
verilere internet ortamindan ulasim igin gerekli araclara bir giris sunmaktir. Ayrica
sekanslama teknolojisinin temelini olusturan algoritmayi ve bu konudaki son gelismeleri
aktarmaktadir. Bunun yani sira, tlrler arasi evrimsel bagi ortaya cikartmak igin dizi
hizalamasi ve filogenetik agag yontemlerini tanimlamaktadir.

Dersin icerigi:

ilk derste biyoinformatigin ortaya cikisi ve konuya genel bir bakis verilmektedir. Bunu, her
turll biyolojik dizi tiplerinin bir araya getirilerek saklanmasi izlemektedir. Dizi hizalama
yontemlerinin temelleri tanitilarak, sonuclarin istatistiksel yontemlerle analizi

gosterilmektedir. Cogul dizi hizalama yontemleri icin kullanilan algoritmalar, BLAST ve FASTA

gibi populer veri bankasi tarama yontemleri anlatilmaktadir. Son olarak filogenetik agag

olusturulmasi ve analizi gésterilmektedir.

Dersin Ogrenme Ciktilari (OC):

2- Dizilere erisim ve depolama
3- Iki dizinin hizalamasi

6- Cogul dizi hizalama

1- Biyoinformatige giris ve gelismeler hakkinda bilgi sahibi olmak

4- Dizi hizalama sonuglarini istatistiksel yontemlerle analiz etme
5- BLAST ve FASTA yontemleri ile veri bankalarini tarayabilme

7- Filogenetik analiz ve agag olusumu hakkinda genel bir bilgiye sahip olma

Dersin Ogrenme Yéntem ve

Teknikleri

iki ara sinav, bir final ve dédevler

HAFTALIK PROGRAM

Hafta Konular On Hazirlik
1 Biyoinformatige giris ve gelismeler ilgili konunun okunmasi
hakkinda bilgi sahibi olmak
2 Dizilere erisim ve depolama ilgili konunun okunmasi
3 Sekanslama Teknolojisi ilgili konunun okunmasi
4 iki dizinin hizalamasi: Skorlama Matrisleri | ilgili konunun okunmasi
(PAM, BLOSUM)
5 Dizi hizalama: istatistiksel analiz ilgili konunun okunmasi
6 Ara Sinav | ilk bes hafta anlatilan konularin tekrari
7 ileri seviye veri bankasi tarama, FASTA ilgili konunun okunmasi
8 ileri seviye veri bankasi tarama, BLAST ilgili konunun okunmasi
9 ileri seviye veri bankasi tarama, BLAST ilgili konunun okunmasi
10 Cogul dizi hizalama ilgili konunun okunmasi
11 Molekuler Filogenetik ve Evrim ilgili konunun okunmasi
12 Molekuler Filogenetik ve Evrim ilgili konunun okunmasi




13

Ara Sinav |l

Son alti hafta anlatilan konularin tekrari

14

Genel Tekrar

TUm donem anlatilan konularin tekrari

Kadir Has Universitesi'nde bir donem 14 haftadir, 15. ve 16. hafta sinav haftalaridir.

ZORUNLU ve ONERILEN OKUMALAR

Bioinformatics and Functional Genomics by J. Pevsner, Wiley Blackwell, 3rd edition, 2015.

DIGER KAYNAKLAR

Fundamental Concepts of Bioinformatics, by Dan E. Krane and Michael L. Raymer, 2003 Pearson Education.
Bioinformatics for Beginners, by Supratim Choudhuri, 2014 Elsevier.
An Introduction to Bioinformatics Algorithms, by Neil C. Jones and Pavel P. Pevzner, 2004, The MIT Press.

Bioinformatics Algorithms: An Active Learning Approach, by Phillip Compeau and Pavel Pevzner, 2014 Active Learning Publishers.
Introduction to Bioinformatics: 3e, by Arthur Lesk, Oxford University Press, 3rd edition, 2008.

DEGERLENDIRME SISTEMI

Yanyil ici Calismalan Sayi Katki Payi (%)
Katilim 14 2

Proje 1 10

Odev 8 18

Sunum/Juri 1 5

Ara Sinavlar/S6zIu Sinavlar/Kisa Sinavlar 2 25

Final Sinavi 1 40

Total: 27 100

IS YUKU HESAPLAMASI

Etkinlikler Sayisi Siiresi (saat) Toplam is Yiikii (saat)
Ders Saati 14 3 42

Proje 1 15 15

Odev 8 2 16

Sunum/Juriye Hazirlik 1 7 7

Ara Sinavlar/S6zlu 2 15 30

Sinavlar/Kisa Sinavlar

Final Sinavi 1 15 15

Toplam is Yiki (saat): 125




1 AKTS = 25 saatlik is yuku

PROGRAM YETERLILIKLERI (PY) ve OGRENME CIKTILARI (OC) iLiISKiSi

#

PY1

PY2

PY3

PY4

PY5

PY6

PY7

PY8

PY9

PY10

PY11l

OC1

0C2

0C3

0C4

0C5

0OC6

0oC7

Katki Duzeyi: 1 Dustk, 2 Orta, 3 Yuksek
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