DERS TANITIM ve UYGULAMA BILGILERI

Dersin Adi Kodu Yanyil T+U+L Tara (Z/S) Yerel Kredi AKTS
(saat/hafta)

Yapisal MBG 428 Bahar 03+00+00 Zorunlu 3 5

Biyoinformatik

Akademik Birim:

Molekdler Biyoloji ve Genetik

Ogrenim Turi: Orglin Egitim
On Kosullar Yok

Ogrenim Dili: ingilizce
Dersin Dlzeyi: Lisans

Dersin Koordinatora:

Dersin Amaci:

Bu dersin amaci proteinin Ug boyutlu yapisini ortaya ¢ikartmak igin kullanilan deneysel
yontemleri ve biyolojik olaylarin arkasinda yatan mekanizmayi anlamak igin protein
verilerinim analizini anlatmaktir. Ayni zamanda, protein veri bankalarindaki bilginin elde
edilme yontemlerini ve analiz icin kullanilan grafik gértinttleme tekniklerini tanitmaktadir.
Son olarak, proteinin iki ve U¢ boyutlu yapilarini hesaplamali yéntemlerle tahmin eden
algoritmalar ve ila¢ tasarim tekniklerini ayrintili olarak ele almaktadir.

Dersin icerigi:

ilk derste protein yapisinin temelleri verilmektedir. Proteinin {i¢c boyutlu yapisini ortaya
cikartmak icin kullanilan X-1sini kristalografi ve NMR gibi deneysel yontemler ve Protein Veri
Bankasi’'ndan protein yapisi ile ilgili verilerin ¢cekilmesi gosterilmektedir. PyMOL ve VMD gibi
grafik géranttleme yéntemleri tanitiimaktadir. Proteinin iki boyutlu yapisinin tahmini, ayrica
homoloji modelleme gibi yontemlerle U¢ boyutlu yapiyi tahmin etme yontemleri ayrintili bir
sekilde ele alinmaktadir. Son olarak, protein-protein ara yuzey bdélgeleri, protein-ligand ve
protein-protein doking algoritmalarindan bahsedilmektedir.

Dersin Ogrenme Ciktilari (OC):

1- Protein yapisinin temelleri hakkinda bilgi sahibi olmak

2- X-1sini kristalografi ve NMR ydntemlerini anlamak

3- Protein veri bankalarini taramak ve bilgi cekebilmek

4- VMD ve PyMOL gibi grafik goértintileme tekniklerini kullanabilmek

5- Proteinin iki boyutlu yapisini tahmin eden algoritmalar hakkinda bilgilenmek
6- Proteinin yapisindan islevi hakkinda bilgi edinebilmek

7- Protein-protein araylzey bdlgelerini tahmin edebilmek

8- Homoloji modelleme, fold tanimi ve ab initio tekniklerini kullanabilmek

9- Protein-ligand ve protein-protein doking yapabilmek

Dersin Ogrenme Yéntem ve
Teknikleri

iki ara sinav, bir final, ddevler ve sunumlar

HAFTALIK PROGRAM

Hafta Konular On Hazirlik

1 Proteinin yapisi hakkinda temel bilgiler ilgili konunun okunmasi

2 Proteinin yapisi hakkinda temel bilgiler ilgili konunun okunmasi

3 X-1s1n1 kristalografisi ve NMR teknikleri ilgili konunun okunmasi

4 Protein Veri Bankasi ve diger yapi tabanli | ilgili konunun okunmasi
veri bankalar

5 Molekduler Gortntlleme Araglari: PyMOL ilgili konunun okunmasi
ve VMD

6 Ara Sinav | ilk bes hafta anlatilan konularin tekrari

7 VMD klavuzundan calisma ilgili konunun okunmasi

8 VMD klavuzundan calisma ilgili konunun okunmasi

9 Sekonder yapinin tahmin edilmesi ilgili konunun okunmasi

10 Protein islevinin protein yapisina bakilarak | ilgili konunun okunmasi

tahmin edilmesi




11

Protein-Protein AraylUzeylerinin tahmin
edilmesi

ilgili konunun okunmasi

12 Homoloji modelleme, Threading, ve ab ilgili konunun okunmasi

initio teknikleri
13 Ara Sinav I Son alti hafta anlatilan konularin tekrar
14 Doking ve Ligand tasarim teknikleri ilgili konunun okunmasi

Kadir Has Universitesi'nde bir donem 14 haftadir, 15. ve 16. hafta sinav haftalaridir.

ZORUNLU ve ONERILEN OKUMALAR

Structural Bioinformatics by P.E.Bourne and H. Weissig, 2nd edition, John Wiley & Sons, Inc.

DIGER KAYNAKLAR

Essential Bioinformatics by J. Xiong, Cambridge University Press, 2006.
Bioinformatics and Functional Genomics by J. Pevsner, 2nd edition, Wiley-Liss 2009

DEGERLENDIRME SISTEMI

Yariyil ici Calismalan Sayi Katki Payi (%)
Katilim 14 2

Proje 1 10

Odev 8 18

Sunum/Jari 1 5

Ara Sinavlar/S6zlu Sinavlar/Kisa Sinavlar 2 25

Final Sinavi 1 40

Total: 27 100

iS YOKU HESAPLAMASI

Etkinlikler Sayisi Siresi (saat) Toplam is Yiiki (saat)
Ders Saati 14 3 42

Proje 1 15 15

Odev 8 2 16

Sunum/Juriye Hazirhk 1 7 7

Ara Sinavlar/S6zlu 2 15 30

Sinavlar/Kisa Sinavlar

Final Sinavi 1 15 15

Toplam is Yuki (saat): 125




1 AKTS = 25 saatlik is yuku

PROGRAM YETERLILIKLERI (PY) ve OGRENME CIKTILARI (OC) iLiSKisSI

# PY1 PY2 PY3 PY4 PY5 PY6 PY7 PY8 PY9
OoC1 3 3 3 3 3
0C2 3 3 3 3 3 3
0C3 3 3 3 3 3
0C4 3 3 3 3 3 3
0C5 3 3 3 3 3 3
0C6 3 3 3 3 3 3
0C7 3 3 3 3 3 3
0Cs8 3 3 3 3 3 3
0C9 3 3 3 3 3 3

Katki Duzeyi: 1 DUsuk, 2 Orta, 3 Yiksek
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